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Plano de trabalho do monitoramento da
variabilidade genética dos individuos
introduzidos no rio e reservatorios do rio
Sao Francisco.

1-INTRODUCAO

Em resposta as recomendagdes dos pareceres encaminhados pelo Oficio
075/2012/COHID/CGENE/DILIC/IBAMA, para atendimento especificamente do item “
Apresentar Plano de Trabalho do Monitoramento da Variabilidade Genética dos Individuos
introduzidos no Peixamento.” Foi encaminhado o Plano de trabalho do Monitoramento da
Variabilidade Genética dos Individuos Introduzidos no rio e reservatérios do rio Séo
Francisco” anexo a carta Chesf-DEMG 117/2012.

O trabalho de repovoamento executado pela Companhia Hidro Elétrica do Sdo
Francisco — CHESF, visa mitigar os impactos oriundos do reservatério para fins de geragéo
de energia elétrica. Nesse sentido, a Estagdo de Piscicultura de Paulo Afonso — EPPA vem
operando as agdes de repovoamento do rio e reservatérios, mantendo varios planteis de
reprodutores para a produgio de alevinos.

Uma das questdes mais importantes em um programa de repovoamento de peixes diz
respeito 4 capacidade de sobrevivéncia de longo prazo dos individuos re-introduzidos. Um
programa desta natureza deve ter como base a preservagdo da variabilidade genética,
aumentando assim o sucesso reprodutivo e adaptativo da espécie no ambiente natural sujeito
as continuas alteragdes. O estoque fundador de reprodutores de um programa de
repovoamento devera, representar a distribui¢do da variabilidade genética da espécie na
regido’ .

As pesquisas em genética de populagdes de peixes tém contribuido grandemente para
elucidagdo de questdes relativas & estruturagdo de populagGes selvagens ou cultivadas de
diversas espécies, de sua origem e caracteristicas peculiares, tais como sucesso reprodutivo,
taxas de divergéncias genéticas entre populagdes, migragdo, tamanho da populagdo, selegdo
natural e eventos histéricos? . Esses estudos sdo de consideravel importéncia quando se pensa
em elaboragio de projetos visando a conservag@o de recursos naturais, levando ao enfoque no
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papel desempenhado pelas variagdes ao nivel do genoma em resposta as mu aﬁq
ambientais, particularmente aquelas de origem antropogénica’ . " Rubr

Com os conhecimentos adquiridos a partir das pesquisas acerca dos diversos aspectos
genéticos dos estoques pesqueiros, espera-se poder embasar com seguranga as normas de
exploragio dos mesmos, nos permitindo levantar propostas de manejo para manutenc¢do ou
recuperagdo de diversas espécies na natureza, avaliar impactos de atividades antropicas tais
como a exploragio excessiva de recursos naturais e a introdugdio de espécies exoticas ou a
existéncia de hibridos dentro de espécies protegidas’.

No que diz respeito aos recursos pesqueiros, a preocupagdo em adquirir
conhecimentos das caracteristicas populacionais acessiveis pelos métodos de estudos
genéticos est4 ligada tanto as necessidades ecologicas de conservagao ambiental quanto ao
aumento da demanda de alimentos como resultado do crescimento populacional humano. As
alteragdes ambientais causadas pela presenga humana € a exploragdo excessiva dos estoques
pesqueiros tém levado a respostas como modificagdes nos padrdes populacionais de varias
espécies de peixes. Essas respostas sdo espelhadas em caracteristicas essenciais como
tamanho da populagio, reprodugdo, crescimento, alimentagdo € migragdo’.

2 — ANALISE

A maneira mais eficiente de garantir a manutengdo da variabilidade genética dos
alevinos liberados no rio e reservatérios da bacia do S#o Francisco é através de técnicas
moleculares que utilizam DNA. Tais técnicas possibilitam avaliar o perfil genético de cada
individuo, suas semelhangas e dessemelhangas, norteando as estratégias de acasalamento e
aumentando consideravelmente as chances de sucesso do repovoamento (Chesf, 2012).

Dentre os diversos tipos de marcadores moleculares, destacam-se os microssatélites,
que sdo repetigdes simples de pequenas unidades no genoma, de dois a seis pares de bases,
chamados motivos, organizados in tandem. O numero de repeticdes € altamente polimérfico e
apresenta heranga mendeliana simples (Curran, 1997). A regido repetitiva pode ser
amplificada por Reagio em Cadeia da Polimerase (Polymerase Chain Reaction - PCR)
utilizando primers complementares as regides flanqueadoras, o que requer quantidades
minimas de DNA para as reagdes. As sequéncias de microssatélites apresentam
comportamento co-dominante, podendo ser utilizadas em estudos que abordam anélises de
estrutura genético-populacional (Perez-Enriquez e Taniguchi, 1999; Perez-Enriquez et al.,
2001; Boudry et al., 2002; Balloux e Lugon-Moulin, 2002; Coimbra et al., apud Chesf 2012).

As seguintes espécies serdo analisadas: surubim (Pseudoplatystoma corruscans),
curimatd-pacu (Prochilodus argenteus), piau ferreirinha (Leporinus faeniatus), piau
verdadeiro (Leporinus obtusidens), piaba-do-rabo-amarelo (Astyanax lacustris), piaba-faixa-
preta (Moenkausia costae) e niquin (Lophiosilurus alexandri).

Quanto as amostras teciduais coletadas dos individuos que serdo analisados
recomenda-se que a armazenagem seja feita em freezer descartando a geladeira como possivel
local de armazenagem.

Para a avaliagdo da diversidade e estruturagdo génica da populagdo natural o plano
de trabalho cita que para as espécies de piracema serdo coletados 40 individuos de cada
espécie nos tributérios do rio S#o Francisco, ndo mencionando em quais tributérios, entdo
recomenda-se que o local de captura das espécies de piracema seja caracterizado com
marcagdo de coordenadas geograficas, nome do tributério, data da captura, quantidade de
espécies e individuos por local de captura. Para as espécies que desovam 0 ano todo os locais
de captura também deve ser caracterizado com marcagéo de coordenadas geograficas, data da
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Corumbé:Embrapa Pantanal, 2002.22 p. (Embrapa Pantanal. Documentos, 36)

C:\Users\75393220634\Desktop\Parecer Técnico - Plano de trabalho Monitoramento da Variabilidade Genética..doc 2

<k






captura e quantidade de espécies e individuos por local de captura. Tal solicitagdo tem t’:ggg”
no fato de que tais coletas devem garantir a amostragem mais abrangente do pool géni¢c8d-
populagdo natural, logo sem estas informagdes ¢ impossivel realizar tal julgamento.

Ainda, todos os espécimes tanto de piracema como 0s queé desovam o ano todo
deverdio ter suas medidas biométricas auferidas e sexados.

3 - CONCLUSOES

Concluimos que o monitoramento da variabilidade genética dos individuos
introduzidos no rio S3o Francisco e reservatérios proposto devera ser conduzido conforme 0
Plano de Trabalho apresentado, e incorporando as modificagdes presentes no corpo deste
parecer. Recomenda-se que copia deste parecer seja enviada ao empreendedor.

Brasilia-DF, 20 de Dezembro de 2012.
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